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Les communautés fongiques et bactériennes présents dans les tissus ligneux du bois de 

étudiées durant une année (4 prélèvements, un par saison).  Pour cela des techniques 
complémentaires ont été utilisées : (i) le séquençage haut-débit (pyroséquençage) afin 

DOPE-FISH, qui permet de visualiser des communautés bacté
générales ou spécifiques, i.e. les Alphaproteobacteria, Gammaproteobacteria, Firmicutes dans 
le cas présent.  
 

Les résultats du pyroséquençage ont montré que les communautés fongiques globales 
sont distinctes pour les 4 prélèvements. Néanmoins lorsque ces communautés  sont analysées 

bactériennes, deux groupes se distinguent : celui observés au printemps (avril) et en été (juin) 

janvier ont été utilisés pour la DOPE-FISH et une forte colonisation des différents tissus du 

interactions entre les bactéries et les champignons in situ. 


